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Alf lf  V ti illi  WiltAlfalfa Verticillium Wilt
• Verticillium wilt (VW) of alfalfa is a soil‐borne disease caused • Verticillium wilt (VW) of alfalfa is a soil‐borne disease caused 

by the fungal pathogen Verticillium alfalfae (Inderbitzen et 
al. 2011).

VW causes sever loss in alfalfa production in the northern • VW causes sever loss in alfalfa production in the northern 
United States and Canada.

• The best method for controlling the disease is through the 
d l   d    f  i   i idevelopment and use of resistant varieties.

• Conventional selection for VW resistance in alfalfa requires 
evaluating host response to the pathogen and is time 
consuming.

• Developing molecular marker associated with VW resistance 
and use of MAS would greatly accelerate the breeding g y g
program



Identify genetic loci for VW resistance 

Resequencing parents and segregated lines

Comparative and haplotype analysis 

Developing markers and strategies

Validating markers’ diagnosticity

MAS  in breeding programs
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Improved resistant alfalfa to diseases
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KASP assay

Marker:Marker: 
S6_330143983

Sample: S&W



Taqman assay

Marker: AH21CTH
linked to NBS-LRR

S GSample: PGI



Development of intron‐spanning marker derived from 
ABC transporter
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